
DES ÉCLAIRAGES MOLÉCULAIRES POUR LA R&D EN

ONCOLOGIE

Décoder la réponse.

Faire avancer la

recherche.

Recanthia développe des prestations d’analyse

transcriptomique pour caractériser les profils de

réponse aux traitements, explorer leurs mécanismes

biologiques et orienter la recherche en oncologie.

Premier axe : le cancer du sein triple négatif.

Trois prestations de recherche

Caractériser la réponse

Profils associés à la réponse

ou à la résistance à un

traitement candidat, avec

analyses de sensibilité et

pistes de validation.

Révéler les mécanismes

Programmes régulateurs,

cibles candidates et

mécanismes potentiels

d’échappement, hiérarchisés

par niveau de preuve, avec

expériences suggérées.

Cartographier les

populations

Fréquence des profils

d’intérêt dans des cohortes

définies, avec hypothèses de

transposition explicites, pour

concevoir les études.

Déroulé d’un projet

1 Cadrage 2 Faisabilité 3 Analyse 4 Interprétation 5 Restitution

Vos données

RNA-seq bulk avec réponse ou métadonnées

cliniques, ou cohortes publiques

Données pseudonymisées uniquement, sous

accord de confidentialité

Plan d’analyse écrit, contrôles de robustesse, code

reproductible

Pour

Biotechs, pharma, laboratoires académiques et

équipes de recherche translationnelle.

Disponibilité

Prestations B2B prévues pour un lancement en 2027

; premiers partenaires pilotes bienvenus dès

maintenant. Tarification au projet.

Fondée par Maxime Grember (CEO) et Nathan

Horochowska Laneret (CTO), Université de Lille.

Parlons de votre projet

recanthia.com

contact@recanthia.com

Stade de recherche. Les résultats sont des hypothèses de recherche, ni des diagnostics ni des tests cliniques validés. Les applications

cliniques sont un objectif futur soumis à validation.

R E C A N T H I A


